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	参评项目：
	T载体克隆位点构建改进

	背景：
	TA克隆方法（Original TA Cloning）把PCR片断与一个具有3‘-T突出的载体DNA连接起来的方法。因为PCR反应中所适用的聚合酶具有末端转移的活性，通常在3'加上A。例如：Taq聚合酶同时具有的末端连接酶的功能，PCR反应时在每条PCR扩增产物的3`端自动添加一个3`-A突出端。只有用经过特殊处理的具有3’-T突出末端的DNA片断才能通过T/A配对进行连接。所以TA克隆不需使用含限制酶序列的引物，不需将PCR产物进行优化，不需把PCR产物做平端处理（Invitrogen另有平端载体供高确限度酶克隆）。不需在PCR扩增产物上加接头，即可直接进行克隆。

但是由于TA克隆方法存在一些方面的问题，比如PCR产物加A末端不完全，连接失败，以及在克隆的过程中无法达到完美的克隆位点接合，因此在应用方面也会产生一些令人头疼的问题。

	方法改进：
	有时会出现转化后无克隆菌产生这一问题，要分析是转化过程有问题或感受态细胞失活，可以采用通过转化pUC18/19等未切割的可用于抗性筛选的质粒，检测感受态细胞的转化效率和转化操作是否正确，这样来节省时间。

	结果：
	这种对照有助于分析感受态细胞的转化效率和转化操作是否正确，从而节省实验时间。

	改进的方面（多选）：
	提高实验效率       □
提高实验精确度     □
节省实验经费       □
节约时间           □√

	是否原创：
	是 □

否 □√（若了解，请注明原创者）：​​​​​​​​​​​____________


